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Enrichment in spots: REACTOME_AMINO_ACID_TRANSPORT_ACROSS_THE_PLASMA_MEMBRANE




Ae

1.0

0.5

0.0

Expression of REACTOME_AMINO_ACID_TRANSPORT _ACROSS_THE_PLASMA_MEMBRANE in Spot A

ORI

STLCONN0N 0000007 R TR T R LU D eieieieieieieieieieieieieieieieiiuieiaiuieaid




Ae

1.0

0.5

0.0

Expression of REACTOME_AMINO_ACID_TRANSPORT _ACROSS_THE_PLASMA_MEMBRANE in Spot B

ORI

STLCONN0N 0000007 R TR T R LU D eieieieieieieieieieieieieieieieiiuieiaiuieaid




Ae

1.0

0.5

0.0

Expression of REACTOME_AMINO_ACID_TRANSPORT_ACROSS_THE_PLASMA_MEMBRANE in Spot C

ORI

STLCONN0N 0000007 R TR T R LU D eieieieieieieieieieieieieieieieiiuieiaiuieaid




Ae

1.0

0.5

0.0

Expression of REACTOME_AMINO_ACID_TRANSPORT _ACROSS_THE_PLASMA_MEMBRANE in Spot D

ORI

STLCONN0N 0000007 R TR T R LU D eieieieieieieieieieieieieieieieiiuieiaiuieaid




Ae

1.0

0.5

0.0

Expression of REACTOME_AMINO_ACID_TRANSPORT _ACROSS_THE_PLASMA_MEMBRANE in Spot E

ORI

STLCONN0N 0000007 R TR T R LU D eieieieieieieieieieieieieieieieiiuieiaiuieaid




Ae

1.0

0.5

0.0

Expression of REACTOME_AMINO_ACID_TRANSPORT_ACROSS_THE_PLASMA_MEMBRANE in Spot F

ORI

STLCONN0N 0000007 R TR T R LU D eieieieieieieieieieieieieieieieiiuieiaiuieaid




Ae

1.0

0.5

0.0

Expression of REACTOME_AMINO_ACID_TRANSPORT_ACROSS_THE_PLASMA_MEMBRANE in Spot G

ORI

STLCONN0N 0000007 R TR T R LU D eieieieieieieieieieieieieieieieiiuieiaiuieaid




Ae

1.0

0.5

0.0

Expression of REACTOME_AMINO_ACID_TRANSPORT _ACROSS_THE_PLASMA_MEMBRANE in Spot H

ORI

STLCONN0N 0000007 R TR T R LU D eieieieieieieieieieieieieieieieiiuieiaiuieaid




Ae

1.0

0.5

0.0

Expression of REACTOME_AMINO_ACID_TRANSPORT_ACROSS_THE_PLASMA_MEMBRANE in Spot |

ORI

STLCONN0N 0000007 R TR T R LU D eieieieieieieieieieieieieieieieiiuieiaiuieaid




Ae

1.0

0.5

0.0

Expression of REACTOME_AMINO_ACID_TRANSPORT _ACROSS_THE_PLASMA_MEMBRANE in Spot J

ORI

STLCONN0N 0000007 R TR T R LU D eieieieieieieieieieieieieieieieiiuieiaiuieaid




Ae

1.0

0.5

0.0

Expression of REACTOME_AMINO_ACID_TRANSPORT_ACROSS_THE_PLASMA_MEMBRANE in Spot K

ORI

STLCONN0N 0000007 R TR T R LU D eieieieieieieieieieieieieieieieiiuieiaiuieaid




Ae

1.0

0.5

0.0

Expression of REACTOME_AMINO_ACID_TRANSPORT_ACROSS_THE_PLASMA_MEMBRANE in Spot L

ORI

STLCONN0N 0000007 R TR T R LU D eieieieieieieieieieieieieieieieiiuieiaiuieaid




Ae

1.0

0.5

0.0

Expression of REACTOME_AMINO_ACID_TRANSPORT _ACROSS_THE_PLASMA_MEMBRANE in Spot M

ORI

OO0

R OOOOOOOOOOOOUU el




Ae

1.0

0.5

0.0

Expression of REACTOME_AMINO_ACID_TRANSPORT_ACROSS_THE_PLASMA_MEMBRANE in Spot N

ORI

STLCONN0N 0000007 R TR T R LU D eieieieieieieieieieieieieieieieiiuieiaiuieaid




Ae

1.0

0.5

0.0

Expression of REACTOME_AMINO_ACID_TRANSPORT_ACROSS_THE_PLASMA_MEMBRANE in Spot O

ORI

STLCONN0N 0000007 R TR T R LU D eieieieieieieieieieieieieieieieiiuieiaiuieaid




Ae

1.0

0.5

0.0

Expression of REACTOME_AMINO_ACID_TRANSPORT _ACROSS_THE_PLASMA_MEMBRANE in Spot P

ORI

OO0

R OOOOOOOOOOOOUU el




Ae

1.0

0.5

0.0

Expression of REACTOME_AMINO_ACID_TRANSPORT_ACROSS_THE_PLASMA_MEMBRANE in Spot Q

ORI

STLCONN0N 0000007 R TR T R LU D eieieieieieieieieieieieieieieieiiuieiaiuieaid




Ae

1.0

0.5

0.0

Expression of REACTOME_AMINO_ACID_TRANSPORT _ACROSS_THE_PLASMA_MEMBRANE in Spot R

ORI

STLCONN0N 0000007 R TR T R LU D eieieieieieieieieieieieieieieieiiuieiaiuieaid




